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TEZ ÖZETİ 

Kanser dokuları, biriken mutasyonlar nedeniyle genetik olarak dinamik 

bir yapı sergilemekte olup, yeni mutasyonların ortaya çıkması kanser 

ilaçlarının etkinliğini değiştirebilmektedir. Bu çalışmanın amacı, genetik 

mutasyon profilleri ile ilaç duyarlılığı arasındaki ilişkiyi analiz etmek ve bu 

ilişkiyi kullanarak kanser hücrelerinin ilaç yanıtını tahmin edebilen bir 

makine öğrenmesi modeli geliştirmektir. 

Çalışmanın ilk aşamasında, küçük hücreli akciğer kanserinde ilaç–

mutasyon etkileşimleri incelenmiştir. Hücre hatları, mutasyon yükü, doku 

bilgisi ve IC50 değerleri tek bir veri kümesinde birleştirilmiştir. Oluşturulan 

veri kümesi, mutasyon yüküne bağlı olarak ilaç duyarlılığını tahmin 

etmek amacıyla makine öğrenmesi analizlerinde kullanılmıştır. 

Çalışmanın ikinci aşamasında ise daha geniş kapsamda, tüm kanser 

hücre hatlarına ait ilaç duyarlılığı verileri, somatik mutasyon verileri ve 

gen–ilaç etkileşim bilgilerini içeren farklı veri tabanları entegre edilmiştir. 

TEZ SONUÇLARININ UYGULAMA ALANLARI 

Geliştirilen modeller, deneysel çalışmalara yön verebilecek öngörüsel 

bir karar destek yaklaşımı sunmaktadır. Elde edilen bulgular, genetik 

mutasyonların ilaç yanıtındaki belirleyici rolünü ortaya koymakta ve 

kişiselleştirilmiş kanser tedavisine katkı sağlayabilecek güçlü bir çerçeve 

sunmaktadır. 
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